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Pipet kecil kuning (berlabel A) tiada pada anak panah yang menunjukkan sampel protein (red cycle) – mungkin tertinggal semasa ‘copy and paste’
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	Uncorrected version: Garis puncak tertinggi dan rendah serta numbering setiap puncak tidak tersusun – di dalam corrected version, ianya telah digroupkan bagi memudahkan adjustment – garis tertinggi dan terendah harus berada betul-betul disebelah KANAN garisan paksi –Y (Hanya perlu menganjakkan garisan tersebut ke kanan sedikit agar lebih kemas) – numbor bagi setiap puncak mesti betul-betul berada di atas puncak.


Corrected version: 


[bookmark: _GoBack]Puncak tertinggi = 0.91
Puncak terendah = 0.31
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Rajah 4. Profil abs efluan hasil ekstrak protein bagi sampel 0.7% (v/v) asid perklorik dengan fasa bergerak asid asetik 5% (v/v) pada suhu 15 ⁰C dan jarak gelombang λ260nm. Nombor puncak 1- 5: Hanya lengkung kitaran lengkap sahaja diambil untuk analisis asid amino L-DOPA. 

Puncak tertinggi = 0.24
Puncak terendah = 0.04
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Rajah 5. Profil abs efluan hasil ekstrak protein bagi sampel 0.7% (v/v) asid perklorik dengan fasa bergerak asid asetik 5% (v/v) pada suhu 15 oC dan jarak gelombang λ280nm. Nombor puncak 1- 6: Lengkung kitaran lengkap.

Puncak tertinggi = 0.137
Puncak terendah = 0.095
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Rajah 6. Profil abs efluan hasil ekstrak protein bagi sampel 1.0% (v/v) asid perklorik dengan fasa bergerak asid asetik 5% (v/v) pada suhu 15 oC dan jarak gelombang λ260nm. Nombor puncak 1- 3: Lengkung kitaran lengkap.

Puncak tertinggi = 0.068
Puncak terendah = 0.043
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Rajah 7. Profil abs efluan hasil ekstrak protein bagi sampel 1.0% (v/v) asid perklorik dengan fasa bergerak asid asetik 5% (v/v) pada suhu 15 oC dan jarak gelombang λ280nm. Nombor puncak 1- 3: Lengkung kitaran lengkap.

Puncak tertinggi = 0.34
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Puncak terendah = 0.26

Rajah 8. Profil abs efluan hasil ekstrak protein bagi sampel 1.5% (v/v) asid perklorik dengan fasa bergerak NaOH 1M pada suhu 15 oC dan jarak gelombang λ260nm. Nombor puncak 1- 5: Lengkung kitaran lengkap.

Puncak tertinggi = 0.28
Puncak terendah = 0.18
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Rajah 9. Profil abs efluan hasil ekstrak protein bagi sampel 1.5% (v/v) asid perklorik dengan fasa bergerak NaOH 1M pada suhu 15 oC dan jarak gelombang λ280nm. Nombor puncak 1- 3: Lengkung kitaran lengkap.
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OD pada λ280nm	6	12	18	24	30	36	42	48	54	60	66	72	78	84	2.5999999999999999E-2	2.5999999999999999E-2	2.1999999999999999E-2	4.1000000000000002E-2	4.3999999999999997E-2	2.5000000000000001E-2	3.5999999999999997E-2	6.8000000000000019E-2	1.6000000000000021E-2	1.7000000000000001E-2	5.9000000000000177E-2	2.3E-2	1.2E-2	-1.0000000000000005E-2	Masa penggumpulan efluan (jam)

Abs 280 nm

OD pada λ260nm	6	12	18	24	30	36	42	48	54	60	66	72	78	84	0.253	0.34	0.18000000000000024	0.33700000000000141	0.221	0.2	0.27	0.2	0.3300000000000014	0.21000000000000021	0.25	9.2000000000000026E-2	6.7000000000000004E-2	2.0000000000000011E-2	Masa penggumpulan efluan (jam)

Abs 260 nm

OD pada λ280nm	6	12	18	24	30	36	42	48	54	60	66	72	78	84	0.224	0.17300000000000001	8.3000000000000046E-2	0.18100000000000024	0.13	0.12400000000000012	0.28700000000000031	0.13800000000000001	0.11	0.21300000000000024	0.10199999999999998	8.3000000000000046E-2	5.6000000000000001E-2	2.3E-2	Masa penggumpulan efluan (jam)

Abs 280 nm 

OD pada λ260nm	6	12	18	24	30	36	42	48	54	60	66	72	78	84	90	96	102	108	114	120	126	132	138	144	150	156	162	168	174	180	186	192	198	204	210	0.22900000000000001	0.224	0.20800000000000021	0.17600000000000021	0.2	0.21400000000000041	0.29000000000000031	0.36800000000000038	0.5	0.59499999999999997	0.62600000000000233	0.48800000000000032	0.76700000000000235	0.51400000000000001	0.70600000000000063	0.75900000000000234	0.56399999999999995	0.76900000000000235	0.58399999999999996	0.68	0.80700000000000005	0.76900000000000235	0.90100000000000002	0.72500000000000064	0.72200000000000064	0.68300000000000005	0.71600000000000064	0.53600000000000003	0.55200000000000005	0.42400000000000032	0.35100000000000031	0.17300000000000001	0.29500000000000032	0.29300000000000032	0.254	Masa penggumpulan efluan (jam)

Abs 260 nm

OD pada λ280nm	6	12	18	24	30	36	42	48	54	60	66	72	78	84	90	96	102	108	114	120	126	132	138	144	150	156	162	168	174	180	186	192	198	204	210	0.14800000000000021	0.15000000000000024	0.13800000000000001	0.12300000000000012	0.11	6.9000000000000034E-2	5.3999999999999999E-2	5.5000000000000014E-2	8.4000000000000047E-2	3.3000000000000002E-2	1.9000000000000069E-2	3.500000000000001E-2	4.3999999999999997E-2	3.7999999999999999E-2	3.3000000000000002E-2	5.1999999999999998E-2	4.3000000000000003E-2	4.5999999999999999E-2	7.3000000000000009E-2	5.8000000000000003E-2	8.0000000000000227E-3	2.9000000000000001E-2	0.24500000000000041	7.5000000000000011E-2	2.8000000000000001E-2	3.1000000000000052E-2	0.15900000000000056	3.2000000000000042E-2	2.1000000000000012E-2	2.3E-2	5.5000000000000014E-2	0.19	3.0000000000000002E-2	9.6000000000000002E-2	0.13300000000000001	Masa penggumpulan efluan (jam)

 Abs 280 nm

OD pada λ260nm	6	12	18	24	30	36	42	48	54	60	66	72	78	84	6.3E-2	5.7000000000000023E-2	4.9000000000000113E-2	6.4000000000000112E-2	0.11	3.4000000000000002E-2	5.1000000000000004E-2	0.13100000000000001	4.8000000000000001E-2	3.0000000000000002E-2	9.2000000000000026E-2	5.3999999999999999E-2	2.3E-2	1.2999999999999998E-2	Masa penggumpulan efluan (jam)

Abs 260 nm
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50 ml + air suling

ibiarkan selas
5 hari sebel
Bacaan abs
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Rajah 4. Kaedah penulenan hasil ekstrak protein perekat kupang hijau menggunakan kaedah penurasan
kromatografi gel Sefadak G-200.

Faktor-faktor yang mempengaruhi proses penulenan sampel protein dan bacaan abs
Hasil ekstrak protein yang dituangkan ke dalam turus kromatografi perlu berada pada julat suhu 4 - 10°C bagi
‘mengelakkan sebarang denaturasi protein sepanjang proses penulenan. Selain daripada itu, proses pembacaan abs
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